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Fragestellung

Abstammung der EPS-Populationen:
Sind die in Deutschland verbreitet EPS-Populationen aus angrenzenden Regionen 
eingewandert oder stammen sie aus einer gemeinsamen Ursprungspopulation?

• Räumliche Strukturierung der genetischen Variation innerhalb und zwischen Populationen

• Untersuchung der Abstammung der EPS-Populationen

Artemis –Abschlusstreffen 02.03.2023  /  Aikateriini Dounavi /  Abt. Waldnaturschutz



13.03.2023 /  3

Probenahme

2019-2021:

EPS Proben aus Deutschland nach einem vorbestimmten Protokoll

 min 15 m Entfernung zwischen Probebäumen

5- 10 Proben pro Baum

2022 (Projektverlängerungszeit):

EPS-Probenahme aus benachbarten Ländern : (Österreich, Frankreich, Niederlande)
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Sequenced Samples 2019-2022

• Baden Württemberg  100

• Bayern  50

• Brandenburg  18

• Mecklenburg Vorpommern  27

• Sachsen  18 (2016-2017)

• Austria  4

• France  20

• The Netherlands  4

• 241 individuals / 37 Populations

Probenahme
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Probenahme
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Methoden

DNA-Extraktion und -Sequenzierung

- DNA-Extraktion von insgesamt 241 EPS-Proben

- DNA barcoding: Sanger Sequencing

Genetische Auswertung, Phylogenetik, Korrelationsanalyse

Cytochrome C Oxidase (CO1)

AIM GmbH
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Ergebnisse

Phylogenetik: Neighbor-joining Tree für Individuen  3 Cluster
• Frankreich - Enschede (Niederlande) - Aising (BY)
• Österreich - Bayern
• Andere
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Ergebnisse

Phylogenetik: Nei’s distance für Populationen 

• 2 distinct clades: 

• Alle Deutsche Populationen ausser Bayern in 

einem Clade

• Frankreich, Österreich, Niederlande in einem Clade 

neben Bayern (Österreich etwa differenziert)
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Fazit

 Sind die Deutschen EPS-Populationen von einer Ursprungspopulation entstanden? YES! 

Alle Deutsche Populationen sind genetisch sehr ähnlich zu einander, und unterscheiden sich deutlich von 

beanchtbarten Populationen in Grenzregionen ausserhalb Deutschlands (ausser Bayern) 

 Gibt es Hinweise auf Migration von Grenzgebieten? NO (ausser Bayern)! 

Bayern unterscheidet sich genetisch von allen anderen Deutschen Populationen, genetisch ähnlicher zu den 

Österreicheischen Populationen
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Vielen Dank für Ihre Aufmerksamkeit!


